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AYEBOEE0, 1Egranulosu  GICCATCARTACRCTCAGETCCAC GCGCAC=TGETCAGCACAGECCAGCGRCAC TTAC TCCOACGGCCATACCTRCACRCACAC TCACACTCACAC TCRCTCTC RCACACACACACA TRCACACACACACAC-=-TCATRCACRRRCACACA

26 GICCATCARTACACTCAGCTCCACGCGCACC TGCTCAGCACAGGCCAGCGRCACTTAC TCCCACGGCCATACCCRCACACACAL TCACRCTCACACTCACTCTCRCACACACACACATACACACRCACACAC--TCATRCACAARCACACA

27 GICCATCARTACACTCAGE TCCACGCRCACE 16C TCAGCACAGGCCAGCGACAL TTAC TCCCACGLCCATACLLACACACACAC TCACACTCACAL TCACTCTCACACACACACACATACACACACACACAC -~ TCATRCACARRCACACA

180223_10 GICCATCARTACACTCAGC TCCACGCHOACE T6C TCAGCACAGRCCAGCGACAC T TAC TCCCACGGCCATRCCORCACACACAL TCACACTCACAC TCAC TC TCRCACRCACRCACHTACRCACACACACAC--1CATRCACAARCACACA

1802239 GTCCATCARTACAC TCAGCTCCACGCGCACC TGRE TEAGCACAGRCCAGCGRCAC TTAC TCCCACGGRLCATRCCORCACACACAC TCACRCT CACACTCAC TCTCACACACACRCACATRCACACACACACAC--TCATRCACARRCACACA

1802238 GICCATCARTACACTCAGLTCCACGCHCACC TGCTCAGCACAGGCCAGCGACAC T TAC TCCCACGGCCATACCCRCACACACAC TCACACT CACACTCACTCTCRCACRCACACACATACACACACACACAC--TCATACACARRCACACA

1802237 GICCATCARTACACTCAGL TCCACGCGCACE 160 TCAGCACAGECCAGCGACAC T TAC TCCCACGGCCATACCCORCACACACAC TCACACTCACAC TCACTCTCACACRCACACACATACRCACACACACAC--TCATACACARACACACA

180223_6 GICCATCAATACACTCAGE TCCACGCROACE TGE TCAGCACAGECCAGCGACAC T TAC TCCCRCGGCCATACCORCACACACAC TCRCRCTCACAC TCAE TCTC RCACACACACACA TACACACACACACAC -~ TCATRCACARRCACACA

28 GICCATCAATACACTCAGLTCCACGCGOACT TGC TCAGCACAGGCCAGCGACAC TTAC TCCCACGGRCCATACCORCACACACAC TCACACT CACACTCACTCTCACACACACACACATRCACACACACACAC-~TCATRCACARRCACACA

30 GICCRATCRATACACTCAGL TCCACGCGCOACC TGC TCAGCACAGGCCAGCGRCAC TTAC TCCCACGGCCATRCCCRCACACACAC TCACACTCACAC TCACTCTCRCACACACACACATACRCACACACACAC--TCATRCACRRRCACACA

1802233  GTCCATCARTACAC TCAGCTCCACGCHCACC TG TCAGCACAGGCTAGCGACACTTAC TCCCACGGCCATACCORCACACACAC TCACACT CACACTCACTCTCACACACACACACATACACACACACACAC--TCATRCACARRCACACA

180223_2 GICCATCARTACAC TCAGCTCCACGCGCACE THCTCAGCACAGGCCAGCGACAT TTAC TCCCACGGCCATACCCRCACACACAC TCACACTCACAC TCACTCTCACACACACACACATACACACACACACAC-~TCATRCACARRCACACA

180223_1 GICCATCAATACACTCAGETCCACGCROACE TGC TCRGCACAGRCCAGCGACAC T TAC TCCCACGGCCATACCCACACRCACAL TCRCRCTCACAL TCAC TCTC ACACACACACACATACACACACACACAC==TCATRCACRARRCACACA

GTCCATCARTACAC TCAGE TCCACGCGOACE TGC TCAGCACAGGCCAGCGACAC TTAC It[mm[l‘lmﬂ:ml’m

GTCCATCAATACACTCAGCTCCAC GCGCACC TGL TCAGCACAGECCAGCGACACTTAC TCCCACGGCCATACCCACACRACACACTCAC
GTCCATCARTACACTCAGCTCCACGCGCACE 16C TCAGCACAGGCCAGLGRCAC T TAC TCCCACGGCCATACCORCACACACALC TCAC

GICCATCRRTACACTCAGE TCCACGCBCACE 6L TEAGCACAGGCCAGCHATAC T TAC TCCCACGGCCATACCTACACACACAL TCALD
17 GTCCATCRATACACTCAGCTCCACGCGOACC TGE TCAGCACAGECCAGCGRCAC TTAC TCCCACEGCCATACCORCACACACAL

16 GICCATCARTACACTCAGCTCCACGLGLACE TGCTCAGCACAGGCCAGCGACAC TTAC TLCCACGLCCATRCCCRCACACATACTCAC

35 GICCATCARTACACTCAGC TCCACGCGOACE 16CTCAGCACAGGCCAGCGACAC TTAC TCCCACGGCCATACCORCACACACAC TCAC

14  GICCATCARTACACTCAGE TCCACGCGOACE T6C TORAGCACAGGCCAGCGACAC TTAC TCCCAC ATACCCRCACACACAC TCAC

13  GTCCATCARTACACTCAGE TCCACGCRCACE T6C TCAGCACAGGCCAGCRACAC TTAC TCCCAL ATACCCRCACACACAL TCACACTCACACTCAC TCTCACACACACACACATACACACACACACAL--TCATACACARRCACACA

12 GICCATCARTACACTCAGETCCACGCGCACE TGL TCAGCACAGGCCAGCGRCAC T TAC TCCCRL ATRCCCRCACACACAL TCACACT CACAC TCAC TCTC RCACRCACACACA TRCRCACACACACAC==TCRTRCACARRCACACA

11 GICCATCRATACACTCAGC TCCACGCGORCT TGC TCAGCACAGGCCAGCGRCAC T TAC TCCCRCGHRCCATACCCRCACRCATAL TCAC ACTCACACTCRCTCTCRCACACACACACATACACATACACACALC--TCATRCACARRCACACA

10 GICCATCAATACACTCAGE TCCACGCGOACC TGETCAGCACAGGCCAGCGACAC TTAC TCCCACGGCCATACCORCACACACAL TCACACTCACACTCAC TCTCRCACACACACACATACACACACACACAC--TCATRCACARRCACACA

7 GICCATCARTACACTCAGCTCCAC GLGCACE TGCTCAGCACAGGCCAGCGACAC TTAC TCCCACGGCCATACCCRCACACACAC TCACACTCACAL TCACTCTCRCACRCACACACATACACACACACACAL -~ TCATRCACARRCACACA

37 GICCATCAARTACACTCAGL TCCACRCGCACE TGC TCAGCACAGGCCAGCGACAC TTAC TCCCACGGRCCATACCCRCACACACAC TCACACTCACACTCACTCTC ACACACACACACATRCACACRCACACAC--TCATACACARRCACACA

GTCCATCRATACAC TCAGE TCCAC GCGCACT TGE TORGCACAGGCCAGCGRCACTTAC TCCORACGGCCATACCORCACACACACTCACH ACATACRCAC RCACRCAL: TRCACARRCACACH

(€9-19) s'ssnsojnueis 3

GICCATCARTACAC TOAGL TCCACGCGCACE TG TCAGCACAGGCCAGCGACAC TTAC TCC!
GTCCATCRATACAC TCRGE TCCACGCGCACE THETCAGCACAGGCCAGC GACAC TTAC TCCOAC!
GICCATCRRTACAC TCRGCTCCACGCGCACE TGC TCAGCACAGGCCAGCGRCAC T TACTCE
GICCATCARTACAC TCAGL TCCACGCRCACT 16 TCAGCACAGGCCAGCGRCAC T TAC TC
GIEERIEMIKWTM1mﬂuﬂlﬂimmtmﬂl1ﬂﬂtmmtmim CACACTCACTCTCACACARACACACA TACACACACARACAL --TCATACACARRCACACA
GTCCATCAATACACTCAGE TCCACGCGCACC TGC TCAGCACAGGLCAGCGACAC T TAC TCCCACGGCCATACCURCACACACHC TCACRCTCACACTCACTCTCACRCACACACATATACACACACACACACAC TCATRCACARRCACACA

180223 5 altmm|mrlwtcmscm:1wmsmcmm7mmmcmntmmr ACITCACAC TCAC T TCRCACRCACACATATACRCACACACACACAC TCATRCACARRCACACA

1802234 GICCATCRATACACTCAGC TCCAC GCGECACE TRL TCAGCACAGECCAGCGACAC TTAC TCCCACGGRCCATRCCORCACACACAC TCACRCTCACACTCAC TCTCRCACRCACRCATATACACACACACACACACTCATRCACARRCACACA

24

15 GICCATCRATACACTCAGC TCCACGCGUACC TG TCAGCACAGGCCAGCGRCACTTAC TCCCACGGCCATACCCRCACACACAC TCAC
AYEB0861. 1Emultilocy GICCATCTATGCCCTCTGETCCACGLGCACE TGL TCAGCACAGGCCAGTGRCAC TRAC TCECAC:
EN GICCRTCARTACACTCAGCTCCAC ACCTGE TOAGCACAGGLCAGT GACAT TAAC 1CGCAL —————--TCRC TOACGC TCACAC RCRCACACACACACAC RCAC
EG_G5 GTCCATCARTACACTCAGE TCCACGC CTGETCAGCACAGECC TETGACAC TTAC TCECACGGCCARACCL ACAC TCACACCCAC RCACACACACACACAC ACAG
EGGL0 GTCCATCRATACACTCAGCTCCACGE CTGETCAGCACTGECCTETGACAC T TAC TCELAC ~—=m-—-———--GECCARRCCTAC TCATTCACGCR-
EG_63 GICCATCRATACRCTCAGLTCCAC GCGCACT THETCAGCACRGECC TETGRCAC T TAC TCELAL =—e—————————GGECCATACCCAL TCACTCACGOR-
EG.67 GTCCATCRAATACACTCAGE TCCATRCGCACC THETCAGCACARGCCACTGACAC TCAC TETCAT-———-—--——-TGTCARACCCAC ATTCACGCR:

90bp 61bp

Fig. S1. Multiple alignments of 151 bp of the EmsB sequences for samples, controls and references of the E. granulosus s.1. genotypes
and E. multilocularis (Em)
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